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DISCIPLINA:

T.E EM GBM IV: EPIGENETICA EM PLANTAS E SUAS APLICACOES

PRE-REQUISITOS:

CARGA HORARIA

TEORICA: 60 PRATICA: 0 TOTAL: 60

CREDITO:

TEORICA: 4 PRATICA: 0 TOTAL: 4

PROFESSOR (A):

RAPHAEL RICON DE QLIVEIRA

EMENTA:

Este curso oferece uma visdo abrangente sobre Epigenética, explorando sua origem
historica, os conceitos fundamentais e sua relevancia para a biologia moderna. Inicialmente,
serdo abordados os principais termos e conceitos associados a epigenética, bem como a
importancia crescente desta area para a sociedade, incluindo impactos em biotecnologia,
agricultura e sustentabilidade. Em seguida, serdo discutidos os mecanismos de regulacdo
epigenética e seu papel na adaptacdo das plantas ao ambiente, bem como, a reprogramagéo
durante gametogénese ¢ embriogénese ¢, heranca transgeracional (memoria epigenética
celular). Por fim, serdo apresentados métodos de andlise e experimentacdo e suas aplicagdes
nas diferentes areas de pesquisa.

OBJETIVOS:

Ao cursar esta disciplina, o aluno sera capaz de: 1) Compreender os principais conceitos e
mecanismos associados a epigenética, especialmente em plantas; 2) Analisar como marcas
epigenéticas influenciam a expressdo génica ¢ a adaptagdo das plantas ao ambiente; 3)
Explorar os impactos das pesquisas em epigenética para biotecnologia, agricultura e
sociedade; 4) Aplicar técnicas e metodologias de analise em epigenética para estudos
cientificos.

METODOLOGIA:

A disciplina sera desenvolvida com uma combinagao de estratégias de ensino, que incluem:
aulas expositivas com recursos multimidia, discussdes de artigos cientificos e estudos de
caso, pesquisas bibliograficas e apresentagcdes de estudos dirigidos, além do uso de
ferramentas da web e softwares especificos para analises em epigenética.

AVALIACAO:

A avaliacdo dos alunos sera realizada da seguinte maneira:

- Participacdo e presenca em aula (10%);

- Avaliagdes semanais com 3 questdes sobre a ultima aula (30%);
- Apresentag@o em grupo de temas relacionado a disciplina (30%);
- Relatorio e/ou avaliagdo final da disciplina (30%).

CONTEUDO

PROGRAMATICO:

Introduc¢do a Epigenética em plantas: Historico, definigdes de conceitos e importincia
dos estudos em epigenética.

Mecanismos de regulacio de marcas epigenéticas: Como as metilagdes (5-meC) sdo
mantidas, inseridas e retiradas do DNA; Modifica¢des de histonas; Regulacdo da atividade
da cromatina e elementos transponiveis.

Regulacio do desenvolvimento por vias epigenéticas: Marcas epigenéticas e a regulagio
da expressao génica; Epigenética no controle do desenvolvimento e diferenciagdo celular.

Mecanismos epigenéticos de resposta adaptagdo e a sinais ambientais: Influéncia de
fatores ambientais na epigenética de plantas; Regulagao epigenética em resposta a estresses
e implicacdes adaptativas; epiRILS e epiQTLs; Silenciamento génico pelas vias 7GS e
PTGS; evolugao dos mecanismos epigenéticos.

Reprogramaciao Epigenética e Heranc¢a Transgeracional: Mudangas epigenéticas
durante a gametogénese e embriogénese, Imprinting parental; Heranga epigenética
transgeracional e memoria epigenética celular; Regulagao epigenética da embriogénese.

Métodos de Analise Epigenética: Técnicas de analise de metilagdo de DNA;
Sequenciamento do DNA tratado com sédio bissulfito; Bioinformatica; Imunoprecipitagao
de cromatina e sequenciamento de RNA; Edicdo epigenética e ferramentas CRISPR.
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Aplicacdes da Epigenética em Biotecnologia e Agricultura: Melhoramento genético
baseado em epigenética; Desenvolvimento de plantas mais resilientes e sustentaveis.
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