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PROFESSOR (A): RAPHAEL RICON DE OLIVEIRA 

EMENTA: Este curso oferece uma visão abrangente sobre Epigenética, explorando sua origem 

histórica, os conceitos fundamentais e sua relevância para a biologia moderna. Inicialmente, 

serão abordados os principais termos e conceitos associados à epigenética, bem como a 

importância crescente desta área para a sociedade, incluindo impactos em biotecnologia, 

agricultura e sustentabilidade. Em seguida, serão discutidos os mecanismos de regulação 

epigenética e seu papel na adaptação das plantas ao ambiente, bem como, a reprogramação 

durante gametogênese e embriogênese e, herança transgeracional (memória epigenética 

celular). Por fim, serão apresentados métodos de análise e experimentação e suas aplicações 

nas diferentes áreas de pesquisa. 

OBJETIVOS: Ao cursar esta disciplina, o aluno será capaz de: 1) Compreender os principais conceitos e 

mecanismos associados à epigenética, especialmente em plantas; 2) Analisar como marcas 

epigenéticas influenciam a expressão gênica e a adaptação das plantas ao ambiente; 3) 

Explorar os impactos das pesquisas em epigenética para biotecnologia, agricultura e 

sociedade; 4) Aplicar técnicas e metodologias de análise em epigenética para estudos 

científicos. 

METODOLOGIA: A disciplina será desenvolvida com uma combinação de estratégias de ensino, que incluem: 

aulas expositivas com recursos multimídia, discussões de artigos científicos e estudos de 

caso, pesquisas bibliográficas e apresentações de estudos dirigidos, além do uso de 

ferramentas da web e softwares específicos para análises em epigenética. 

AVALIAÇÃO: A avaliação dos alunos será realizada da seguinte maneira: 

- Participação e presença em aula (10%); 

- Avaliações semanais com 3 questões sobre a última aula (30%); 

- Apresentação em grupo de temas relacionado à disciplina (30%); 

- Relatório e/ou avaliação final da disciplina (30%). 

 

CONTEÚDO 

PROGRAMÁTICO: 

 

Introdução à Epigenética em plantas: Histórico, definições de conceitos e importância 

dos estudos em epigenética. 

 

Mecanismos de regulação de marcas epigenéticas: Como as metilações (5-meC) são 

mantidas, inseridas e retiradas do DNA; Modificações de histonas; Regulação da atividade 

da cromatina e elementos transponíveis. 

 

Regulação do desenvolvimento por vias epigenéticas: Marcas epigenéticas e a regulação 

da expressão gênica; Epigenética no controle do desenvolvimento e diferenciação celular. 

 

Mecanismos epigenéticos de resposta adaptação e a sinais ambientais: Influência de 

fatores ambientais na epigenética de plantas; Regulação epigenética em resposta a estresses 

e implicações adaptativas; epiRILS e epiQTLs; Silenciamento gênico pelas vias TGS e 

PTGS; evolução dos mecanismos epigenéticos. 

 

Reprogramação Epigenética e Herança Transgeracional: Mudanças epigenéticas 

durante a gametogênese e embriogênese, Imprinting parental; Herança epigenética 

transgeracional e memória epigenética celular; Regulação epigenética da embriogênese. 

 

Métodos de Análise Epigenética: Técnicas de análise de metilação de DNA; 

Sequenciamento do DNA tratado com sódio bissulfito; Bioinformática; Imunoprecipitação 

de cromatina e sequenciamento de RNA; Edição epigenética e ferramentas CRISPR. 



 

UNIVERSIDADE ESTADUAL DE SANTA CRUZ 

PRÓ-REITORIA DE PESQUISA E PÓS-GRADUAÇÃO 

DEPARTAMENTO DE CIÊNCIAS BIOLÓGICAS 

PROGRAMA DE PÓS-GRADUAÇÃO EM GENÉTICA E BIOLOGIA MOLECULAR 

 

 

 

 

Aplicações da Epigenética em Biotecnologia e Agricultura: Melhoramento genético 

baseado em epigenética; Desenvolvimento de plantas mais resilientes e sustentáveis. 
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