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	EMENTA:
	Compreensão dos fundamentos e aplicações de ensaios de deslocamento térmico (TSA) na otimização de condições de purificação/cristalização de proteínas, identificação de compostos bioativos e caracterização do seu modo de interação com o alvo macromolecular.



	OBJETIVOS:
	Fornecer aos discentes elementos para desenvolver e/ou aplicar TSA na otimização de condições de purificação/cristalização de proteínas, triagem de compostos bioativos e caracterização do seu modo de interação com o alvo macromolecular. Além disso, esse curso visa discutir as vantagens e limitações de diferentes métodos de análises de resultados de TSA 

	METODOLOGIA:
	O conteúdo será abordado por meio de aulas expositivas dialogadas, além de aulas teórico-práticas que visam demonstrar a padronização e utilização de TSA para diferentes propósitos. Os resultados obtidos, juntamente com artigos científicos, serão utilizados para discutir as limitações e vantagens do TSA

	AVALIAÇÃO:
	O aluno(a) será avaliado de forma continuada, a partir de atividades realizadas em sala de aula (discussões de artigos e resultados obtidos nas aulas teórico-práticas) e extra-sala aula (relatório sobre desenvolvimento, padronização e análise de resultados de TSA). 

	CONTEÚDO PROGRAMÁTICO:

	1) Fundamentos da técnica de TSA (ThermoFluor)
2) Adaptações da técnica de TSA (ThermoFAD/ ThermoFMN)
3) Aplicações de TSA na otimização das condições de purificação/cristalização
4) Aplicações de TSA na triagem de compostos bioativos
5) Adaptações de TSA para ensaios celulares
6) Analise e interpretação dos dados de TSA
7) Investigação do modo de interação (mecanismo de inibição) por TSA
8) Cálculo da constante de afinidade (Kd) por TSA 
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