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PROGRAMA DE DISCIPLINA

	Código:
	CIB 385

	Nome da disciplina:
	Ferramentas in silico para a identificação alvos e moléculas com potencial biológico

	Pré-requisitos:
	     

	Carga horária
	Teórica: 30                          Prática: 30                        Total: 60

	Créditos:
	Teórica: 2                               Prática: 1                       Total: 2

	Professor:
	Bruno Andrade e Gesivaldo Santos

	Assinatura:
	

	Ementa:
	Abordar os principais métodos e ferramentas utilizadas dentro da Bioinformática, Química Computacional e Biologia de Sistemas, aplicados à busca de novos alvos moleculares em potencial assim como moléculas isoladas de plantas, animais ou microrganismos, que possam modulá-los ou inibi-los.

	Objetivos:

	Promover aos estudantes de pós-graduação os conhecimentos teóricos e práticos necessários para o uso de ferramentas da Bioinformática e Química Computacional, capacitando-os a manipulação e seleção de moléculas bioativas e seus respectivos alvos.

	Metodologia:
	Serão ministradas aulas teóricas expositivas e prática com o uso de computadores e programas de Bioinformática e Química Computacional. Serão propostos estudos dirigidos, apresentação e discussão de artigos científicos pertinentes ao conteúdo programático.

	Avaliação:
	Ao final da disciplina o aluno deverá apresentar os resultados das práticas desenvolvidas durante a disciplina, na forma de seminário, compondo 100% da nota.

	Conteúdo Programático:

	- Bancos de dados de proteínas

- Bancos de dados de moléculas bioativas

- Introdução à modelagem molecular

- Modelagem por Homologia

- Acoplamento molecular

- Triagem virtual

- Triagem virtual inversa

- Dinâmica Molecular

- Introdução à Biologia de Sistemas

- Análise de dados em Biologia de Sistemas

- Ferramentas in silico para Biologia de Sistemas
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