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UNIVERSIDADE ESTADUAL DE SANTA CRUZ

PRÓ-REITORIA DE PESQUISA E PÓS-GRADUAÇÃO

DEPARTAMENTO DE CIÊNCIAS BIOLÓGICAS

PROGRAMA DE PÓS-GRADUAÇÃO EM GENÉTICA E BIOLOGIA MOLECULAR

PROGRAMA DE DISCIPLINA

	CÓDIGO:
	CIB 087

	DISCIPLINA:
	GENÔMICA E EXPRESSÃO GÊNICA

	PRÉ-REQUISITOS:
	

	CARGA HORÁRIA
	TEÓRICA:
	60 horas
	PRÁTICA:
	
	TOTAL:
	60 horas

	CRÉDITO:
	TEÓRICA:
	04
	PRÁTICA:
	
	TOTAL:
	4 T

	PROFESSOR (A):
	Júlio Cézar de Mattos Cascardo

	
	

	EMENTA:
	Projetos genomas estruturais e funcionais, tipos de bibliotecas de DNA (genômicas e de cDNA), vetores utilizados na confecção de bibliotecas, sistemas básicos de anotação gênica (homologia, função, motifs, ontologia de genes), análise global da expressão gênica (arrays, proteômica, SAGE, iRNA e Real time PCR), Metagenômica ambiental e suas aplicações biotecnológicas.



	OBJETIVOS:
	- Fornecer ao aluno fundamentação teórica básica para a compreensão das potencialidades da genômica e suas aplicações.

 - Desenvolver o senso crítico de observação e análise sobre os mecanismos de análise de genomas completos ou de genômica funcional através da Genômica e Expressão Gênica, sob o ponto de vista científico e biotecnológico.

	METODOLOGIA:
	- Aula expositiva participativa

- Exploração de ilustrações e esquemas

- Aplicação de exercícios, Leitura orientada e discussão de artigos científicos

	AVALIAÇÃO:
	Realizada de forma qualitativa, pela observação direta da participação do aluno nas discussões e apresentação de seminários, e quantitativa, pela correção de questões escritas.

	CONTEÚDO PROGRAMÁTICO:


	1. Projetos Genoma

1.1 Genômica estrutural

1.2 Genômica Funcional

2. Bibliotecas de DNA

2.1. Bibliotecas Genômicas

2.2. Bibliotecas de cDNA

2.2.1 Normalizadas

2.2.2 Subtrativas

2.2.3 “full length”

2.3. Vetores para bibliotecas

2.2.1 Plasmideos

2.2.2 Fagos

2.2.3 Cosmídeos

2.2.4 BACs

2.2.5 YACs

3. Anotação Gênica e Montagem de Genomas

3.1 BLAST

3.2 PFAM

3.3 PRODOM

3.4 KEGG

3.5 Cadeias de Markov (HMM)

3.6 Redes neurais

3.7 Gene onthology

4. Análise global de Expressão Gênica

4.1. Arrays (micro e macro)

4.2. SAGE (Serial analyses of gene expressions)

4.3. PCR tempo real

4.4. Sistema duplo híbrido

4.5. RNA interferente

5. Proteômica

5.1 Géis Bi-dimensionais

5.2 Identificação de proteínas via MALDI-TOFF-MS

5.3 Proteômica de organelas

6. Metagenômica ambiental

6.1. Aplicações biotecnológicas

6.2. Solos

6.3. Sistemas aquáticos

6.4. Sigex (substrate induced gene expression)
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