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PLANO DE ENSINO/PROGRAMA DE DISCIPLINA

PROFESSOR(A): ERIC ROBERTO GUIMARAES ROCHA AGUIAR

CARACTERIZAGAO DA DISCIPLINA

cODIGO: CIB083

SEMESTRE: 2024.1

DISCIPLINA:

T.E.EM GBM IV: CONSTRUGAO E ANALISE DE BIBLIOTECAS DE SEQUENCIAMENTO EM

LARGA ESCALA DE RNA

PRE-REQUISITOS:

CARGA HORARIA: | Tedrica:60 Prdtica:0 Total: 60 horas

CREDITO: Tedrica:4 Prdtica:0 Total: 4 créditos

EMENTA: Introducdo a Genética Molecular; Introducdo ao Sequenciamento de Nova Geragdo e
construcdo de bibliotecas; Planejamento de Experimentos; Os pequenos RNAs e seu
papel na interacdo patdgeno-hospedeiro: siRNA, miRNAs e piRNAs; Principais Formatos
de Arquivos; Analise de padrdes moleculares; Analise de miRNAs; Linux e R; Longos
RNAs, Pequenos RNASs e expressdo diferencial;

OBJETIVOS: e Fornecer ao aluno fundamentacdo tedrica basica de aspectos da Bioinformatica,

Dados derivados de Sequenciamento de Nova Geracdo (NGS), Instrumentos de
Sequenciamento, Construcdo de Bibliotecas de Sequenciamento e ferramentas de
processamento de dados.

e Desenvolver o senso critico de observacdo e andlise de trabalhos de Bioinformatica
e NGS, sob o ponto de vista cientifico.

METODOLOGIA:

e Aula expositiva participativa
e Aulas praticas com auxilio de computadores
e Exploracdo de ilustracdes e esquemas

e Aplicacdo de exercicios, Leitura orientada e discusséo de artigos cientificos
e Acesso a servidor e pratica de Linux

AVALIAGAO: Realizada de forma qualitativa, pela observacdo direta da participagdo do aluno nas
discussdes e apresentacdo de seminarios, e quantitativa, pela correcdo de questdes escritas
e desenvolvimento de atividades nas aulas praticas.
CONTEUDO 1. Dogma Central da Biologia
P 1.1 Genomas e genes
PROGRAMATICO:

1.2.  Transcricdo e Traducao
1.3. Elementos nédo codificantes
2. Sequenciamento de Nova Geracdo
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2.1. Principais Estratégias de sequenciamento
2.2.  Aplicagdes do Sequenciamento de Nova Geragéo
2.3. Construcdo de bibliotecas de sequenciamento
2.4, Planejamento de experimentos
2.5. Limitacdes
3. Principais Formatos de Arquivo
3.1. Fasta
3.2. FastQ
3.3. SAM/BAM
34. GFF
3.5. BED
4. Bancos de Dados Bioldgicos
4.1. Bancos de dados Primarios e Secundarios
4.2. Bancos de Dados Gerais
4.3. Bancos de Dados Especificos
5. Introducgéo ao terminal Linux
5.1 O que € e para que serve
5.2. Principais comandos (cd, Is, cp, rm, etc)
5.3.  Acessando servidores remotos
6. Sequenciamento de Nova Geragédo
6.1. Principais Estratégias de sequenciamento
6.2.  Aplicagcdes do Sequenciamento de Nova Geragéo
6.3.  Construcdo de bibliotecas de Sequenciamento de RNA
6.4. Planejamento de experimentos
6.5. Limitacdes
7. Processamento de dados de Sequenciamento de Nova Geragédo
7.1, FastQC
7.2.  Trimmomatic (remocao de adaptadores e filtro por qualidade)
7.3. Mapeamento de transcritos e Quantificagéo
7.4, DESeq e expressdo diferencial de Genes e MicroRNAs
8. Re Gréficos
8.1. Introducdo a linguagem R
8.2. Importacdo de dados genémicos e transcriptdmicos
8.3. Lindando com dados de quantificacéo e expresséo diferencial
8.4. Heatmaps e clusterizagédo
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molecular da célula. Artmed Editora.

Revistas especializadas:

Biotechnology, PNAS, Plant Journal, EMBO

Videos relacionados:
Dogma Central da Biologia — Khan academy
https://www.youtube.com/watch?v=cSCQ1NW3Dr |

O que é Bioinformética — Online Bioinfo
https://www.youtube.com/watch?v=GTtHJ10u2jQ

Formatos de Arquivos
https://www.youtube.com/watch?v=zp6zi-d8i90

Linux e Bash na Bioinformatica
https://www.youtube.com/watch?v=FJ8cB-CmbGY

Sites:
http://www.ncbi.nlm.nih.gov/
https://www.ebi.ac.uk/services
http://labbi.uesc.br,
www.sanger.ac.uk/Software/Pfam/

7. Alberts, B., Johnson, A., Lewis, J., Morgan, D., Raff, M., Roberts, K., ... & Hunt, T. (2010). Biologia

8. LeBlanc, Dee-Ann. Linux for dummies. John Wiley & Sons, 2006.
9. Lesk, Arthur M. Introducéo a bioinformatica. Artmed, 2nd Edicdo. 2021.

Bioinformatics, BMC Bioinformatics, Nature Reviews Genetics, Nature Microbiology, Nature
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