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PROGRAMA DE DISCIPLINA

	Código:
	CIB080

	Nome da disciplina:
	T.E. em GBM I: Filogeografia: aspectos teóricos e práticos

	Pré-requisitos:
	Genética de populações e sistemática filogenética

	Carga horária
	Teórica: 30                            Prática: 0                        Total: 30

	Créditos:
	Teórica: 2                               Prática: 0                       Total: 2

	Professor:
	Henrique Batalha Filho

	Assinatura:
	

	Ementa:
	Arcabouço conceitual da filogeografia. Marcadores moleculares utilizados na filogeografia. Modelos de evolução molecular. Métodos para inferência filogenética e filogeográfica. Estimativas de diversidade e estrutura genética populacional. Introdução ao relógio molecular. Métodos de datação molecular: relógio estrito e relógio relaxado. Demografia histórica e teoria da coalescência, e sua aplicação na filogeografia. Aplicações dos estudos de filogeografia.

	Objetivos:

	Introduzir aos alunos à teoria para realização de estudos de inferência filogeográfica. Apresentar aos alunos os principais métodos e análises para o desenvolvimento de estudos filogeográficos.

	Metodologia:
	Aula expositiva, aula prática utilizando softwares das análises filogeográficas, discussão de artigos e seminário dos alunos.

	Avaliação:
	[bookmark: Texte15]Para a avaliação serão mensurados: participação nas aulas e atividades propostas, além da presença mínima de 75%. Seminário final de apresentação das análises filogeográficas implementadas.

	Conteúdo Programático:

	[bookmark: Texte16]Biogeografia e Filogeografia: histórico, princípios e conceitos;
Criando e explorando mapas, SIG: DIVA-GIS; 
Banco de dados: GenBank;
Alinhamento de sequências: MEGA5;
Estatísticas sumárias: DnaSP;
Redes de haplótipos, e testes de estrutura genética: Network, Arlequin;
Modelos de substituição: jModelTest. Reconstrução filogenética (RAxML e MrBayes);
Coalescência e demografia histórica;
Tempo de divergência, e Skyline plot: BEAST;
Seminário final de apresentação dos resultados produzidos.
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